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kvasinek, plisni a BMK. Na zédkladé jejich identifikace
a fyziologickych vlastnosti, mohou byt posléze tyto kmeny
uzivany v dalSich potravinarskych technologiich. Z litera-
tury i nasi studie je patrné, Ze druhové spektrum kvasinek
je rozmanité a nepredvidatelné. Béhem nasSi prace se ndm
povedlo vyiozolovat a identifikovat druhy kvasinek
(Naumavozyma castelii), které v literatufe jsou zmifovany
v jinych substratech, nez jsou kvasy, nebo je udajt o jejich
vyskytech v kvasech malo (Kazachstania unispora).
V soucasné dobé existuje fada molekularnich metod, které
vyznamné posunuly identifikaci a taxonomii kvasinek.
V naSem pfipadé jsme spojili metodu klasickou, kde jsme
izolovali a rozockovavali kmeny samostatné a nasledné
identifikovali pomoci molekularnich metod. Pfi tomto zpu-
sobu muze dojit k vynechani néjakého druhu. Existuji vSak
1 moznosti, které umoziuji naptiklad zachytit celé spek-
trum kvasinkové DNA v daném vzorku (denaturacni gelova
elektroforéza) a nasledné identifikovat druhové sloZeni bez
ztraty, ke které mize dojit béhem klasické izolace.
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PRIKLADY VYUZITi VYSLEDKU
VYZKUMU V PRAXI

V nasledujicim ¢lanku, ktery redakce Mlékarskych listt
prevzala z odborného a stavovského tydeniku Zemédélec
¢islo 10/ 2016, vyzkumna organizace - Vyzkumny ustav
7ivocisné vyroby /VUZV/ seznamuje Ctenafe - zemédélskou
a potravinarskou verejnost s vybranymi vysledky apliko-
vaného vyzkumu, které jsou dobfe vyuzitelné v praxi.
Vyzkumny tstav mlékarensky /VUMY/, jako spoluvydavatel
Miékarskych listd vyuziva této pfilezitosti, aby jako pred-
mluvu k pfevzatému ¢lanku zminil svou spoluprici s VUZV
pri feSeni nékterych vyzkumnych projektd. Jsme
presvédceni, Ze navaznost vyzkumu zemédélského a vyzku-
mu potravinaiského ve spoluprici se zemédelskou a potra-
vinarskou praxi jsou tim spravnym smérem, kterym se nas
vyzkum v resortu zemédélstvi ma ubirat. Jako priklad
takové spoluprace uvadime nékteré vybrané projekty
spoluprace VUM a VZUV. V rdmci oponovanych projekt
ve VUZV byly kromé vybéru v prevzatém ¢lanku i dalsi
projekty, na kterych VUZV spolupracuje s dal§imi vyzkum-
nymi organizacemi a zemédélskymi podniky, statek Horni
Dvorce s.r.o., PET s.r.o. a Biofarma DoRa s.r.o.

Projekt "Vyzkum faktorti ovliviiujicich rentabilitu, kvalitu
a bezpecnost mléka a mlécnych produktd v chovech malych
prezvykavei v CR" je feSen pod vedenim odpovédné
reSitelky ing. Jany Rychtifové Ph.D. Tento projekt je
zaméfen na rozvoj malych mlékaren, kterych za posledni dva
roky piibylo v CR cca 50. Na t&chto farmach probiha vétsi-
nou ndvazné faremni produkce mléka a mléka a mléénych
vyrobkl z rdznych druht mlék pro spotfebu tzv. ze dvora.
VUZV pfi feseni projektu spolupracuje s VUM a CZU.

Vyzkum v oblasti faremni produkce mléka s jeho zpra-
covanim na farméch otevird nové moznosti sortimentu
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mléénych produktt, hygieny ziskavani mléka a kvality
vyrobkt, fesi problémy ekologie, zaméstnanosti. Cilem
projektu je analyzovat soucasny stav inovace v manage-
mentu stdd, ziskdni znalosti mikrobiologické a nutri¢ni
hodnoty vyrobkil pfi dosaZeni maximalniho zisku a ne-
oddélitelnou soucasti je i ziskani poznatkd o genetické
variabilit¢ vybranych genetickych markeri v populaci
dojenych plemen ovci a koz. Vysledkem vyzkumu budou
i vhodné navrhy novych receptur a technologii k rozsifeni
sortimentu mléénych vyrobkil z faremni produkce.

Daliim projektem spoluprace VUM a VUZV je projekt
"Vliv polymorfizmu lipogenickych enzymt na sloZeni
mlééného tuku a obsah mastnych kyselin v mléce malych
prezvykavciu (kozy, ovce)”. Tento projekt je opét fesen pod
koordinaci VUZV ve spoluprici s CZU, VUM, a Kozi far-
mou Péncin. Vysledkem projektu budou navrhy funkénich
potravin s pozitivnim efektem na lidské zdravi. Bude to
i prispévek k odhaleni genetické varianty kandidatnich
genll na obsah mlécného tuku, zastoupeni mastnych
kyselin, ovéfeni vhodnosti krmnych dopliikt na bazi slad-
kovodnich fas na nutri¢ni a senzorické vlastnosti mléka,
predevsim s ohledem na obsah omega-mastnych kyselin.
Cilem je i analyzovat parametry chovného prostredi, které
mohou mit potencidlni vliv na kvalitativni a kvantitativni
ukazatele produkce.

ZAMERILI SE NA GENETIKU

Alena JeZkova

Béhem tfi lednovych dni se v prostorach hlavni budovy
Vyzkumného dstavu Zivoc¢isné vyroby v Uhfinévsi konala
oponentni projednavani zprav o feSeni projektd a dopadu
jejich vysledki do praxe. ReSitelé predstavili celkem
tfinact vyzkumnych tkolt a poté odpovidali na pfipadné
dotazy oponentti. Oponentniho fizeni se zucastnili rovnéz
zastupci univerzit i chovatelské verejnosti. Prvni den obha-
job se tykal projektd, které se zaméfovaly hlavné na
genetiku a Slechténi hospodarskych zvifrat.

Cilem projektu Vyzkum genetickych vztahi mezi
dlouhovékosti, plodnosti, znaky zdravi vemene a koncetin
u skotu a ovci je vyhodnotit genetické a negenetické vztahy
mezi funkénimi vlastnostmi u skotu a ovci. Zaméfuje se na
dlouhovékost, plodnost a znaky zdravi vemene a koncetin.
Vysledkem vyzkumu bude ndvrh metodiky odhadu ple-
mennych hodnot pro tyto znaky. Cilem bude souhrnny
index pro funkéni vlastnosti a znaky zdravi v Ceské repub-
lice chovanych dojenych plemen skotu. U ovci a masného
skotu se bude hodnotit hlavné dlouhovékost. Tak vzniknou
predpoklady pro Slechténi plemen skotu a ovei na
dlouhovékost a u dojenych plemen skotu rovnéZ na plod-
nost, odolnost proti mastitiddm a nemocem koncetin.
Projekt se bude fesit v letech 2015-2018 a jeho odpovéd-
nym feSitelem je. Ing. Ludmila Zavadilovd, CSc.,
z Vyzkumného tstavu Zivoc¢iSné vyroby v Uhfinévsi

Ve zpravé o feSeni ukolu za prvni rok bylo uvedeno, Ze
u dojeného skotu vznikly prvni odhady genetickych para-

metrt pro vyskyt klinické mastitidy, skére somatickych
bunék a dlouhovékost a reprodukci krav. Byl otestovan
model odhadu plemennych hodnot pro mastitidy s opako-
vatelnosti a vyskytem mastitidy definovanou pro rizna
obdobi laktace.

U masného skotu byla analyzovdna upravend databaze
kontroly uZitkovosti masného skotu (KUMP) za roky 1995-
2014. U ovci byla hodnocena databaze kontroly uzitkovosti
u nejpocetnéji zastoupenych plemen (charollais, romney,
merinolandschaf, oxford down, romanovska ovce,
Sumavska ovce, suffolk, texel a valasska ovce). Byly hod-
noceny prumérné generacni intervaly, podily jednotlivych
vékovych kategorii, vztah véku bahnice k uzitkovym vlast-
nostem a pocet obahnéni v dobé vyrazeni bahnice.

Pro leto$ni rok feSitelé planuji odhad plemennych hodnot
u dlouhovékosti dojeného skotu linearnim modelem
s ndhodnou regresi, odhad plemennych hodnot pro plodnost
krav, vyhodnoceni databaze onemocnéni koncetin
u dojeného skotu, vyhodnoceni vztahu mezi znaky onemoc-
néni vemene, plodnosti a dlouhovékosti, vyhodnoceni
dlouhovékosti u ovei pouzitim nelinedrni regrese a ovéreni
metod analyzy databaze KUMP a odhady genetickych para-
metrt pro plodnost a preZitelnost masného skotu.

Genetika u koni

Cilem projektu s nazvem Vyvoj systému genetického
hodnoceni a optimalizace Slechtitelskych postupti v popu-
laci koni v CR, planovaného na roky 2015-2018, je vyvoj
genetického hodnoceni a optimalizace Slechtitelskych
postuptt v chovu vybranych plemen koni. Vyhodnoti se
podkladové tudaje, vytvoii se databaze v elektronické
podobé. Poté se sestavi modelové rovnice pro odhad gene-
tickych parametri a pfedpovéd plemennych hodnot pro
jednotlivé vlastnosti a nasledné na toto téma vzniknou
metodiky. Dulezita bude také analyza populaci koni
zahrnutych do genovych rezerv. Odpovédnou feSitelkou
projektu je Ing. Zdeiika Vesela, Ph.D.

Béhem prvniho roku feSeni se pfipravily a analyzovaly
podkladové databdze. Data linearniho popisu z Ustiedni
evidence koni obsahuje tdaje o 60 plemenech koni od roku
1996, pro kazdého koné se hodnoti 22 znaki télesné stav-
by, méfi se rozmeéry téla a vysledky se shrnou do celkového
hodnoceni. Byla hodnocena statistickd vyznamnost
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uvazovanych fixnich efektd, kterymi byly pohlavi, vék, ple-
meno, skupina vrstevniku.

Na letoSni rok se pro projekt planuje stanoveni genetické
diverzity uvnitf a mezi plemeny chladnokrevnych koni
v genetickych zdrojich, rozbor stavajicich databazi jed-
notlivych plemen koni a stanoveni populacné-genetickych
parametrt pro linearni popis zevnéjsku chladnokrevnych koni.

Hodnoceni plemennych zvirat

Celostatni informacni systém genetického hodnoceni
hospodarskych zvirat je nazev projektu, ktery je zaméfen
na uUpravu stavajicich a vyvoj novych matematicko-stati-
stickych postupt genetického hodnoceni hospodarskych
zvitat, véetné genetickych parametrdi, vhodnych pro CR,
postupti umoziujicich napojeni na celosvétové hodnoceni
(Interbull, Interbeef) a jejich uplatnéni v celostatnim cho-
vatelském informacnim systému. Odpovédnym fesitelem je
prof. Ing. Josef Ptibyl, DrSc. Cilem projektu je vyvoj
postupti genetického hodnoceni hospodarskych zvirat
a zavedeni do pravidelného chovatelského provozu.

Na prvni rok feseni, v roce 2015, byl naplanovan vyvoj
algoritmt, proximace spolehlivosti plemennych hodnot
(PH) a prevod cizich PH. ReSenymi okruhy byly PH, geo-
nomické PH (GEPH) a genetické parametry, uprava
genomickych tidaji pro zaclenéni do genomického hodno-
ceni, stanoveni spolehlivosti PH, odregresovani PH a zave-
deni novych postuptt hodnoceni zvifat do chovatelského
provozu. Hodnotil se napiiklad. vliv plemenika na Cetnost
vrhu u romanovskych ovci, vliv pohlavi telete na mlécnou
uzitkovost krav, stanovily GEPH pro zevnéjSek holstyn-
ského skotu, dale probihalo genomické hodnoceni plodnosti
dojeného skotu a dlouhovékosti holStynského skotu. Velmi
dilezitym vysledkem je, Ze Plemdat, jako prvni na svété,
validoval mezinarodnim standardem Interbull jednokrokové
ssGBLUP stanoveni GEPH pro mlé¢nou uzitkovost.

Velmi dalezitym vysledkem je, Ze Plemdat, jako prvni na
svété, validoval mezindrodnim standardem Interbull jed-
nokrokové ssGBLUP stanoveni GEPH pro mlécnou
uzitkovost.

SnizZeni ztrat mlad’at

Projekt Slechténi na preZitelnost mladat v chovu ovci
a masného skotu, ktery je feSen jiz od roku 2013, ma za cil

vyvoj systému genetického hodnoceni pro prezitelnost jehnat
a telat. Budou rovnéz sledovany a ovéfovany kandidatni
znaky a vlastnosti souvisejici s preZitelnosti a stanoveny
jejich genetické korelace ke ztratdm jehnat a telat masného
skotu. Databaze se budou analyzovat, sestavi se modelové
rovnice pro odhad genetickych parametr(i a ptedpovidani ple-
mennych hodnot. Na zavér budou navrZena a certifikovanymi
metodikami pfeddana do praxe Slechtitelskda opatfeni pro
zvySeni zivotaschopnosti jehiiat a telat masného skotu,
zlepSeni schopnosti matek porodit a odchovat potomstvo bez
pomoci chovatele, a tedy sniZeni ztrat jehnat a telat a zvySeni
celkové efektivnosti extenzivnich pastevnich systémi chovu
masného skotu a ovci. Odpovédnym fesitelem projektu je
Ing. Michal Milerski, Ph.D.

Funkéni a reprodukéni znaky prasat

Jednim z cili dkolu Optimalizace Ceského narodniho
programu pro Slechténi prasat se zvlastnim ohledem na
funkéni a reprodukéni znaky, ktery je feSen od roku 2013,
je vypocitat po analyze dat genetickou propojenost mezi
chovy, zjistit efekt propojenosti na odhad PH otcovskych
a materskych plemen prasat a navrhnout metodicky postup
pro zlepseni propojenosti mezi chovy. Vyberou se nejvhod-
néjsi funkéni a reprodukéni znaky, posoudi faktory na né
pusobici a navrhne metodika odhadu plemennych hodnot
pro produkéni, reprodukéni a funkéni znaky. DalSim cilem
fesitelll je vyvinout software pro vypocet ekonomickych
vah komplexu vlastnosti prasat a selekéni indexy.
Odpovédnym feSitelem je Ing. Emil Krupa, Ph.D.

V loniském roce patfily mezi aktivity projektu odhad
genetickych parametri pro funkéni znaky prasat, a to pro
pocet strukti a dlouhovékost, a dile vypocet nakladd na
chov prasat a jejich zapracovani do vyvijeného programu
EWPIG.

Z dat ze §lechtitelskych a rozmnoZzovacich chovii od roku
2000 byla zjistovana délka produkéniho Zivota ve dnech od
data prvniho opraseni do vyrazeni u ceského bilého
uslechtilého (CBU) a &eské landrasy (CL) a chovi s vice
nez 50 prasnicemi.

Genetické parametry pro pocet strukill prasat byly
vypocteny po analyze dat z kontroly uZitkovosti a od cho-
vatelli pro plemena CBU a CL bylo testovano vice modelt
s riznou kombinaci efektt. Dalsi aktivitou byl rozbor nak-
ladovych polozek v chovu prasat a jejich implementace do
vyvijeného programu EWPIG. V leto$nim roce se pripravi
findlni verze programu EWPIG.

Kvalita mléka ovci a koz

Dalsi védecky projekt, jehoZ odpovédnym feSitelem je
Ing. Zuzana Sztank6ova, Ph.D., posuzuje vliv genetického
polymorfismu lipogenickych enzymi na sloZeni mlécného
tuku a obsah mastnych kyselin v mléce malych
prezvykavct. DulezZitym cilem je tvorba funkéni potraviny
a také odhaleni vlivu genetickych variant kandidatnich
genll na obsah mlé¢ného tuku, zastoupeni mastnych kyselin
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v mléce. Dal§imi zijmy je ovéfit vhodnost krmnych
dopliiki na bazi sladkovodnich fas na kvalitu mléka
malych prezvykavct a jejich vlivu na obsah omega-3
a omega-6 mastnych kyselin. Kone¢nym cilem bude
navrzeni vhodnych technologickych postupt ke zlepSeni
dietetickych vlastnosti mléénych produkti z koziho
a ov¢iho mléka, analyzovat vybrané parametry chovného
prostfedi, které mohou mit na kvalitu produktd vliv.

Klicové informace:

* Ve dnech 19.-21. ledna probéhla ve Vyzkumném ustavu
Zivoc¢isné vyroby, V. V. i., oponentni fizeni pribéznych
zprav projekti Néarodni agentury pro zemédélsky
vyzkum (NAZV) a rozvoje organizace.

* Resitelé obhajovali prib&h feSeni celkem dvanécti
pétiletych ukolt za lorisky rok.

* Pro sedm z nich byl rok 2015 prvnim rokem projektu.
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Immunomodulatory effects of hovine
colostrum to human mononuclear cells

Abstrakt

Kolostrum je bohatym zdrojem esencidlnich, bioak-
tivnich a imunomodulac¢nich latek pro vyzivu a rist mladat,
ale také pro rozvoj jejich pasivni imunity. Kravské
kolostrum je v soucasné dobé pouzivano v doplicich
stravy, proto bylo cilem této prace rozsifit znalosti
o imunomodulaénim efektu kravského kolostra.
Imunomodulac¢ni efekt kravského kolostra byl porovnavan
na zdkladé produkce vybranych cytokini lidskymi
mononukledrnimi butikami (hPBMCs) po tfidenni stimu-
laci obnovenym neodtucnénym a odtu¢nénym kravskym
kolostrem, které byly stanoveny pomoci multiplexové
analyzy. Pfi stanoveni imunomodula¢niho efektu doslo po
stimulaci lidskych mononuklearnich buné¢k odtuénénym
kravskym kolostrem ke zvySené produkci Th2 cytokini
IL-10, IL-4 a IL-5 v porovnani s kravskym mlékem.
Zvysena produkce IL-10 a IL-4 vede k inhibici produkce
Th1 cytokint.

Klicova slova: kravské kolostrum, cytokiny, mononuk-
learni bunky

Abstract

Colostrum is a rich source of essential, bioactive and
immunomodulatory compounds important for a growth and
a nutrition of newborns, and also for developing their pas-
sive immunity. In recent year, bovine colostrum is used in
dietary supplements, therefore we decided to extend
knowledges about the immunomodulatory effect of bovine
colostrum to human health. The immunomodulatory effects
of bovine defatted or fatted colostrum were compared on
the basis of secretion of cytokines by human peripheral
blood mononuclear cells (PBMCs) after the 3-day stimuta-
tion in vitro. Luminex multiplex analysis was used to ana-
lyze the production of cytokines.Our results has shown that
bovine defatted colostrum stimulate the secretion of Th2
cytokines IL-10, IL-4 and IL-5 in compared with bovine
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